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Zajem podatkov velikega obsega

— tehnologije ‘omik’:
O transkriptomika
O proteomika
O metabolomika

ltranscription

l translation
proteins @

enzyme reactions

Iy

FUNCTIONAL
GENOMICS

SOILVINHO4NIOId

N
7%
R4 R
¢
S



i) razumevanje
razprsenega znanja

1)
. ii) prevod znanja iz Ty H ovement
modelnih organizmov il / \

I

na pOlléélne : K > Replication <> Encapsidation

0000111030k aai e e

W@

€TOZ |19D1ue|d ‘JOYl|0YydS 2 Ipepue




Prevod iz modelnega organizma na poljsSc¢
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—> Replication = Encapsidation

the plant journal

doi: 10.1111/).1365-313X.2010.04178.x

The Plant Journal

Salicylic acid antagonism odriven cell death
is important for immune and oxidative stress responses
in Arabidopsis

(2010) 62, 628-640

Ali obstaja gen eds1 v
krompirju?

Ali je bil diferencialno
izrazen v nasih
poskusih?
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Prevod iz modelnega organizma na poljscine

Ortologni proteini:

— Proteini v razlicnih rastlinskih vrstah, ki so se razvili iz istega prednika
(ob razvoju nove vrste).

— Omogocajo prenos znanja med modelnimi rastlinami in pomembnimi
poljsCinami.
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Razumevanje razprSenega znanja Lo
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Prikaz v ontologiji: povezovanje preko ortologov
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Prikaz podatkov o posameznem genu

ldentifier Sotub05g022780.1.1

Plant potato rastlinska vrsta, opis,

Description Ethylene-responsive transcription factor @ o 0 . o
kratko ime, sinonimi

imen ipd.

Short Name

Genomic Context

StNIB-v1 (PGSC_DM_v3.4 and ITAG Potato Gene Model {to PGSC v2.1.11 Pseudomolecules).)

21 Dec 2013
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Ontology annotations

Click on bin to open it in ontology tree.

sncou opisi funkcij, ki jin

17.5.2 hormone metabolism.ethylene.signal transduction 1SS gen OpraV”a
271 RMA processing 155 (OntOlOgija MapMan)

271.3.3 RMA regulation of transcription AP2/EREBFP, APETALAZ/ethylene-responsive element binding protein family IS5

Orthologues

sorodni geni
(ortologne skupine)

PGSCoMCLO1203 PGSCoMCL11770 ITAGOMCL15730 wc00030

Transcripts or microarray features for the gene

D I S oznake visoko

ACDAO03544H04.T3m.scf transcription factor JERF1 [Lycopersicon esculentum] stu_Agilent_dxddk

MICRO.6769.C3 transcription factor JERF1 [Lycopersicon esculentum] stu_Agilent_dxddk ZmogIJ|V| h tehn0|0glj
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Prikaz informacij o ortologni skupini

opis
ortologne
skupine

opisi funkcij
vseh genov
skupine

geni v
ortologni
skupini

Orthologue details

ldentifier ITAGoOMCL15730
Description -
Type ITAG_orthoMCL

Last Modified 18 Sep 2014

Ontology annotations

Click on bin to open it in ontology tree.

cvereco
1S5

1752 hormone metabolism ethylene signal transduction

271 RMA processing 155
2133 RMNA requlation of ranscription AF2/EREBF, AFETALAZ2fethylene-responsive element binding protein family 1SS

Orthologue genes

AT1G01250: AP2 domain-containing transcription factor; putative

Potato

Sotub05g022780.1 1: Ethylene-responsive transcription factor ©
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Avtomatsko popravljanje opisov genskih funkcij
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Rocno popravljanje genskih funkcionalnih opisov

\¥4
~ Uporabniski vimesnik za
natancnejsSe rocne popravke. A estexample
. Ly _
[Gene [ mnscontmimnggene B
52126.7]33.99] 343

O izbor vecih genov hkrati
O vnos novega znanja (novi
OpiSi), popraVki AT1G21390
AT1GT6350 5.2126.7]33.99| 34.3
AT1G52160 5.2120.1.7 ] 34.19.2

17.4

17.4.1
hormone metabolism_cytokinin signal transduction
hormone metabolism.cytokinin.induc ed-requlated-responsive-activated

Search destination bin
hormone metabolism.cytokinin
hormone metabolism.cytokinin.synthesis-degradation

.
17.4.2

1743
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Rocno popravljanje genskih funkcionalnih opisov

— Uporabniski vmesnik za
natancnejsSe rocne popravke.

A tast example

5
-

O izbor vecih genov hkrati

O vnos novega znanja (novi
opisi), popravki

— Sledljivost :
O vsak gen ima svojo zgodovino i i

T S T L= [

3520 Adding Arabidopsis into 35 20. 2012-09-03 auto
- 202099 Maphan TAIRS export. 2012-09-03 IS5 auto
3520 - Deleting from 35 .20. 2012-09-03 ND auto
= 201 Consolidation 13-12-21: severals (manual check) 201312-21 150 auto
201 - rankd_wc00037_anno_stress 2014-09-16 IC Zivar

202589 20171 FR1 based on protein domain classifications. 2014-09-16 IcC Zivar
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IzboljSana interpretacija rezultatov

Pred popravki Po popravkih
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Baebler et.al., J. Exp. Botany, 2014; doi:10.1093/jxb/ert447
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— Isti podatki prikazani pred/po popravkih - veC genov v genskem opisu,
kar omogoci bolj relevantno interpretacijo podatkov.
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Povezovanje z zunanjimi aplikacijami

— Rezultati ro¢nih popravkov in avtomatske konsolidacije vodijo do
izboljSav genskih funkcionalnih opisov.

— Informacijo vsebovano v aplikaciji pretvorimo v razliCne izvozne
datoteke za ostala orodja analize podatkov.

o0 vsakic ko se doda novo rastlinsko vrsto ali ortologni tip
O ter v odvisnosti od koli¢ine ro¢nih popravkov

SEGS BioMINE 4

OBO Foundry MapMan

i[ povezovanje znanja z razli€énimi programi za intepretacijo podatkov visoko zmogljivih tehnologij JE

Gene Set Enrichment Analysis
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Zakljucki

GoMapMan predstavlja uporabno orodje
za znanstvenike rastlinskega podrocja,
saj omogoca:

m
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| podatki vsebovani v drugih javno
L dost P'Ihbezhwdaﬂ(

— preproste rocne popravke

— olajSan prenos znanja med rastlinskimi GoMlaphan bza l

vrstami — ”‘"C’)JJ‘ u
— uporabo raznolikih orodij, ki pri e (el L]
interpretaciji podatkov in tvorbi novih — h_':;gj:;fofgmgg’;ﬁ; _qW D
hipotez uporabljajo Informacije T rgr— e
Ontologij &_SEGS BioMINE 5 3 GSEA ________________
OBD Foundry apivian Gene Set Enrichment Anal |ys]s

iZﬂaJE

Ramsak et.al.: Nucleic Acid Research Database issue, 2014

WWWw.gomapmadn.org



http://www.gomapman.org/
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